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15 sequences of msp1 block 2 used in the final reference library for alignment of short read sequences. The GenBank accession numbers of all sequences used in the 

msp1 block 2 reference library are grouped by allelic type. The msp1 block 2 sequence is shown in capitals, with the block 1 and block 3 sequence fragments, also included 

in the library, shown in lower case. 

 

Allelic type Accession 

number 

Sequence fragment used 

K1 

AB502525 gtattaaatgaaGAAGAAATTACTACAAAAGGTGCAAGTGCTCAAAGTGGTGCAAGTGCTCAAAGTGGTGCAAGTGCTCAAAGTGGTACAAGTGGTCCAAGTGGT

CCAAGTCCATCATCTCGTTCAAACACTTTACCTCGTTCAAATACTTCATCTGGTGCAAGCCCTCCAGCTGATGCAagcgattcagat 

AB502454 gtattaaatgaaGAAGAAATTACTACAAAAGGTGCAAGTGCTCAAAGTGGTGCAAGTGCTCAAAGTGGTACAAGTGCTCAAAGTGGTACAAGTGCTCAAAGTGGT

ACAAGTGGTACAAGTGGTACAAGTGGTACAAGTGGTACAAGTGGTACAAGTGGTACAAGTGGTACAAGTGGTACAAGTGGTACAAGTGGTACAAGTGGTCC

AAGTGGTCCAAGTGGTACAAGTCCATCATCTCGTTCAAACACTTTACCTCGTTCAAATACTTCATCTGGTGCAAGCCCTCCAGCTGATGCAagcgattcagat 

HM153224 gtattaaatgaaGAAGAAATTACTACAAAAGGTGCAAGTGCTCAAAGTGGTACAAGTGGTACAAGTCCATCATCTCGTTCAAACACTTTACCTCGTTCAAATACTTC

ATCTGGTGCAAGCCCTCCAGCTGATGCAagcgattcagat 

DQ485422 gtattaaatgaaGAAGAAATTACTACAAAAGGTGCGAGTGCTAGTGCTCAAAGTGGTGCAAGTGCAAGTGGTGCAAGTGCTCCAAGTGGTACAAGTGGTCCAAGT

CTTCCATGTGGTACAAGTCCATCATCTCGTTCAAACACTTTACCTCGTTCAAATACTTCATCTGGTGCAAGCCCTCCAGCTGATGCAagcgattcagat 

AB502448 gtattaaatgaaGAAGAAATTACTACAAAAGGTGCAAGTGCTCAAAGTGGTACAAGTGGTACAAGTGGTCCAAGTGGTACAAGTCCATCATCTCGTTCAAACACTT

TACCTCGTTCAAATACTTCATCTGGTGCAAGCCCTCCAGCTGATGCAagcgattcagat 

MAD20 

EU032192 gtattaaatgaaGGAACAAGTGGAACAGCTGTTACAACTAGTACACCTGGTTCAAAGGGTTCAGGTGGCTCAGTTGCTTCAGGTGGTTCAGGTGGTTCAGTTGCTT

CAGTTGCTTCAGGTGGCTCAGTTGCTTCAGTTGCTTCAGGTGGCTCAGTTGCTTCAGGTGGTTCAGGTAATTCAAGACGTACAaatccttcaga 

EU032179 gtattaaatgaaGGAACAAGTGGAACAGCTGTTACAACTAGTACACCTGGTTCAAAGGGTTCAGGTGGCTCAGTTGCTTCAGGTGGCTCAGTTGCTTCAGGTGGCT

CAGTTGCTTCAGGTGGCTCAGTTGCTTCAGGTGGTTCAGTTGCTTCAGGTGGCTCAGTTGCTTCAGGTGGTTCAGTTGCTTCAGGTGGTTCAGGTGGCTCAGTT

GCTTCAGGTGGTTCAGGTAATTCAAGACGTACAaatccttcagat 

M77714 gtattaaatgaaGGAACAAGTGGAACAGCTGTTACAACTAGTACACCTGGTTCAGGTGGTTCAGTTACTTCAGGTGGTTCAGTTACTTCAGGTGGTTCAGTTACTTC

AGTTGCTTCAGTTGCTTCAGTTGCTTCAGTTGCTTCAGTTGCTTCAGGTGGTTCAGGTAATTCAAGACGTACAaatccttcagat 

M77721 gtattaaatgaaGGAACAAGCGGAACAGCTGTTACAACTAGTACACCTGGTTCAGGTGGTTCAGTTACTTCAGGTGGTTCAGTTACTTCAGGTGGTTCAGGTGGTT

CAGTTGCTTCAGTTGCTTCAGTTGCTTCAGTTGCTTCAGGTGGTTCAGGTAATTCAAGACGTACAaatccttcagat 

HM153255 tattaaatgaaGGAACAAGTGGAACAGCTGTTACAACTAGTACACCTGGTTCAGGTGGTTCAGTTACTTCAGGTGGTTCAGGTAATTCAAGACGTACAaatccttcag

at 



RO-33 

M32114 aaaatggtattaAAGGATGGAGCAAATACTCAAGTTGTTGCAAAGCCAGTACCTGCTGTAAGTACTCAAAGTGCTAAAAATCCTCCAGGTGCTACAGTACCTTCAG

GTACTGCAAGTACTAAAGGTGCTATAAGATCTCCAGGTGCTGCAaatccttcagat 

DQ485448 aaaatggtattaAAGGATGGAGCAAATACTCAAGTTGTTGCAAAGCCTGCAGAAGCTGTAAGTACTCAAAGTGCTAAAAATCCTCCAGGTGCTACAGTACCTTCAG

GTACTGCAAGTACTAAAGGTGCTATAAGTTCTCCAGGTGCTGCAaatccttcagat 

AB116598 aaaatggtattaAAGGATGGAGCAAATACTCAAGTTGTTGCAAAGCCTGCAGGTGCTGTAAGTACTCAAAGTGCTAAAAATCCTCCAGGTGCTACAGTACCTTCAG

GTACTGCAAGTACTAAAGGTGCTATAAGATCTCCAGGTGCTGCAaatccttcagat 

AB715486 aaaatggtattaAAGGATGGAGCAAATACTCAAGTTGTTGCAAAGCCTGCAGGTGCTGTAAGTACTCAAAGTGCTAAAAATCCTCCAGGTGCTACAGTACCTTCAG

GTACTGCAAGTACTAAAGGTGCTATAAGATCTCCAGGTGCTGCAaatccttcagat 

AB300614 aaaatggtattaAAGGATGGAGCAAATACTCAAGTTGTTGCAAAGCCTGCAGATGCTGTAAGTACTCAAAGTGCTAAAAATCCTCCAGGTGCTACAGTACCTTCAG

GTACTGCAAGTACTAAAGGTGCTATAAGATCTCCAGGTGCTGCAaatccttcagat 

 


