
1 
 

Gene set name Source Size NES
Nominal 

P-value
FDR

EXTRACELLULAR_REGION GO:0005576 22 2,63 <0.001 0,00

EXTRACELLULAR_REGION_PART GO:0044421 15 2,05 <0.001 0,13

EXTRACELLULAR_SPACE GO:0005615 10 1,80 0,02 0,30

RECEPTOR_BINDING GO:0005102 16 1,79 0,02 0,25

CATION_BINDING GO:0043169 13 1,78 0,02 0,23

INTEGRAL_TO_PLASMA_MEMBRANE GO:0005887 45 1,71 0,03 0,27

TRANSITION_METAL_ION_BINDING GO:0046914 11 1,65 0,03 0,33

ION_BINDING GO:0043167 16 1,60 0,04 0,38

SYSTEM_DEVELOPMENT GO:0048731 39 1,54 0,04 0,43

MEMBRANE_FRACTION GO:0005624 20 1,48 0,05 0,44

Rank-ordered genes
(←induced by HO-1)
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Figure 1 

 

 


